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  پیام پژوهش:      

 گسترده و پاسخ به درمان متفاوت بسیار پروگنوزی طیف با خونی هایبدخیمی ترین شایع از یکی( AML) حاد میلوئیدی لوسمی

سیتی به عوامل مختلفی در رابطه با بیمار و بدخیمی ارتباط دارد. بنابراین آگاهی از پاتوفیزیولوژی  می شد که این هتروژن  AMLبا

 کند.جدید در این بیماری کمک می به کشف بیومارکرهای پروگنوزی، دیاگنوزی و اهداف درمانی

به طور معناداری کاهش داشت  نفر( 32) بت به گروه کنترلنسنفرAML  (40  )در گروه بیماران  Circ-HIPK3 ژن بیان نسبی

های تشططخیصططی خوبی در رابطه با بود. همچنین شططاخ  0.762( AUC، سطططم منحنی زیر نمودار )ROCو طبق آنالیز منحنی 

مشاهده ( به عنوان یک روش تشخیصی غیرتهاجمی و کم هزینه PBدر نمونه خون محیطی بیماران ) Circ-HIPK3بررسی بیان 

 شد.

 tumor suppressor) یکننده منف میتنظ کیعنوان کاهش بیان در بیماران لوسمی میلوئیدی حاد به  اتواند ب یم Circ-HIPK3 ژن

regulator در نظر گرفته شود. دیجد یصیتشخ ومارکریب کی( و 



و کشف بیومارکرهای پروگنوزی و دیاگنوز و گسترش  AMLاین مطالعه به افزایش آگاهی نسبت به پاتوفیزیولوژی بیماران  بنابراین

به عنوان یک  Circ-HIPK3کمک می کند.  AMLاهداف درمانی جدید در بیماران  ند   tumor) یکننده منف میتنظمی توا

suppressor regulator )ومارکر تشخیصی جدید در نظر گرفته شودو یک بی. 

 

 

 

 

 

 

 

 

  


