
 

 

  

 

 پیام پژوهشی

-SARSپروتئین اسپایک  179-344ی توالی اسیدآمینه

COV2  توانند با حساسیت و اختصاصیت بالا برای می

مورد  COVID19 تشخیص سرولوژیک  افراد مبتلا به 

 استفاده قرار بگیرد.

( یک بیماری بسیار 119COVIDبیماری کرونا ویروس )

-SARS) 2واگیر ناشی از سندرم ریوی حاد کرونا ویروس

COV2 ) است و تاثیر فاجعه باری بر جمعیت جهان داشته

است. بعد از اولین مورد بیمار این ویروس در اواخر 

ی زمانی کوتاهی در سرتاسر ، در محدوده2019دسامبر

جهان شیوع پیدا کرد و تا به اکنون منجر به مرگ بیش از 

میلیون نفر در سراسر  771میلیون نفر و ابتلای بیش از  9/6

بسیار این ویروس از لحاظ ژنتیکی ت. جهان شده اس

های متعدد سبب ایجاد پذیر است طوریکه جهشجهش

ارزیابی سطح ایمنی های جدید ابتلا گشت. بنابراین موج

افراد جامعه و سنجش مصونیت حاصل از واکسناسیون مهم 

 های آتی است.ترین امر برای کنترل و جلوگیری از اپیدمی

برای این هدف طراحی ترین ابزارها از جمله مهم

 باشد.های تشخیص سرولوزیکی میآزمایش
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 بسیار شبیه به SARS-COV2از لحاظ ساختاری و فیلوژنتیکی 

SARS-COV وMERS-COV است و متشکل از چهار پروتئین 

، نوکلئوکپسید، گلیکوپروتئین پوشش، ساختاری: اسپایک

پروتئین 16ساختاری های غیرپروتئین. تعداد پروتئین غشا است

باشد. گلیکوپروتئین اسپایک سطح میکمکی  هایو پروتئین

بیرون که شبیه به تاج است در سطح خارجی ویروس واقع شده 

کننده در انتهای آمینو که تسهیل S1است دارای دو زیر واحد، 

در انتهای   S2اتصال ویروس به سلول میزبان است و زیر واحد

از غشا و دومین  کربوکسی حاوی پپتید دومین گذرنده

سیتوپلاسمیک است که مسئول ادغام غشای سلول میزبان 

 RBDنیز به دومین اتصال به گیرنده  S1 زیر واحد ویروس است.

ویروس بر سلول میزبان  سبب تسهیل ورود N و دومین انتهای

سازی در پاسخ به عنوان یک هدف بالقوه برای خنثیاست و به

دومین پپتید اساسی در  RBDشد.باها میسرمها و آنتیواکسن

زایی و ابتلا است چرا که یک ناحیه اتصالی برای گیرنده بیماری

س به محض ویرو .کننده آنژیوتانسین انسان استآنزیم تبدیل

اتصال به سلول میزبان با ادغام غشا ویروس و سلول میزبان 

ی ژنتیکی خود را وارد سلول کرده و سلول را وادار به ماده

های ی ژنتیکی و ساخت پروتئینرونوشت برداری از ماده

کند تا زمانی که تمام سلول آلوده و عفونی ی خود میرساختا

شود. سیستم ایمنی بدن در این وضعیت با فعال سازی سیستم 

س کمک و همورال به پاکسازی بدن از ویرو ایمنی سلولی

عال ( با فAPCsژن )ی آنتیهای عرضه کنندهکند. سلولمی

کشنده سبب فعال سازی ایمنی سلولی و از  Tهایکردن سلول

 Bهای ل سازی سلولاشود و با فعبین بردن سلول آلوده می

های شناسایی شده از توپبادی علیه اپیسبب تولید آنتی

ها بادیگردد. بر این اساس ارزیابی میزان این آنتیویروس می

 بعد از ابتلا است.یت اطلاع از پاسخ ایمنی و یا مصون بسب

های محاستتتباتی و پایگاه های ا استتتتفاده از ابزاردر این پژوهش ب

ماتیکی مهم ترین اپی در  SARS-COV2های ویروس توپبیوانفور

ن استتپایک استتتخراج شتتدند. پروتئین استتپایک به دلیل قرار پروتئی

ی خود گرفتن در بیرونی ترین بخش ویروس و ستتتاختار برجستتتته

دو ناحیه شود. ها محسوب میژنیک ترین بخشاز آنتیبعنوان یکی 

از  550-670و 179-344 ها در نواحیتوپمهم ترین اپی حاوی

زنی شتتناستتایی توالی استتیدآمینه ای استتپایک با امتیاز بالای آنتی

حفاظت شتتدگی  ین یکی از دلایل انتخاب این نواحی. همچنندشتتد

توپ مستعد جهش در وعدم وقوع جهش است در غیر اینصورت اپی

سخ سبب ناپایداری و ایجاد پا سرولوژیک  ست  های کاذب طراحی ت

های بیوانفورماتیکی خواص شتتود. با استتتفاده از ابزاردر تستتت می

حلالیت و همچنین  مانند میزان فیزیکوشتتتیمیایی پپتید مورد ن ر

لیل اهمیت در تخلیص و جداستتتازی و ستتتاختار ستتته بعدی به د

بینی قرار گرفت که پذیری فضتتتایی مناستتتب مورد پیشدستتتترس

یازات مطلوب برای اهداف این پژوهش حاصتتتل شتتتد.  هایژن امت

وارد وکتور و ستتتپه به باکتری میزبان  ها ی این ناحیهدهکدکنن

E.coli BL21 توپی در ی اپیترنستتتفورم شتتتد. با بیان بالای ناحیه

مایلی، باکتری  میزبان، پروتئین مورد ن ر از طریق کروماتوگرافی ت

یک  یابی واکنش ستتترولوژ بالا تخلیص شتتتد. برای ارز با غل ت 

سرم افراد مبتلا به  هایژنآنتی صورت  COVID19نوترکیب با  ابتدا ب

و نتایج حاکی از واکنش اختصاصی  ندکیفی مورد سنجش قرار گرفت

سرم افراد مبتلا بود. با اطمینان  های موجود دربادیژن با آنتیآنتی

در وحله بعد این ستتنجش  هاژناز اختصتتاصتتیت میانکش این آنتی

بصورت کمیّ و توسط الایزای غیرمستقیم صورت پذیرفت. همچنین 

و تخلیص پروتئین نوترکیب که با  با توجه به نتایج مربوط به بیان

ارایی بالا و ، بیانگر کی باند های متمایز و شاخص همراه بودمشاهده

مقرون به صتتترف بودن این ستتتیستتتتم بیانی جهت تولید پروتئین 

سیل بالای این آنتیآنتی صنعتی و همچنین پتان ژن ژن در مقیاس 

نوترکیب جهت تولید کیت های تشتتتخیصتتتی ستتترولوژیک تجاری 
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